Klon polny (paklon)

Acer campestre L.

1. Wystepowanie i zmiennos¢ genetyczna gatunku

Naturalny zasieg wystepowania klonu polnego obejmuje wiekszos¢ Europy, z wylaczeniem
czeSci poéinocnej. W calym swoim zasiegu klon polny nie tworzy litych drzewostanow,
natomiast wystepuje w wielu zbiorowiskach lesnych, gtéwnie, z racji niewielkich rozmiaréw,
jako drzewo drugiego pietra lasu. Z racji niewielkiego znaczenia gospodarczego klon polny
nie podlega typowej gospodarce leSnej. Z tej przyczyny roSnie on czesto w spontanicznie
powstatych, pot-naturalnych populacjach. Ze wzgledu na czeste w przesztosci wykorzystanie
klonu polnego w obsadzeniach o charakterze parkowym, jak réwniez przy formowaniu
zywoptotow, wiele obecnych stanowisk moze mie¢ charakter antropogeniczny. W Polsce
zasieg naturalnego wystepowania klonu polnego osigga poinocno-wschodni kres,
przebiegajacy mniej wiecej wzdhluz linii Warty i Noteci na zachodzie oraz Wisty i Sanu na
wschodzie kraju. Warto doda¢, Ze dolina dolnej Wisty stanowi najdalej na péinoc wysuniety
przyczotek naturalnego wystepowania tego gatunku w Polsce. Jest to gatunek typowo nizinny,
wystepujacy do wysokosci ok. 700 m n.p.m. w Karpatach. Ze wzgledu na zageszczenie
stanowisk, w Polsce mozna odnotowa¢ dwa centra wystepowania klonu polnego, tj. Kujawy i

Wielkopolska oraz wschodnia cze$¢ Pogérza Karpackiego.

Pod wzgledem zmiennosci genetycznej klon polny nalezy do bardzo stabo rozpoznanych
gatunkow drzew. Brakuje miedzy innymi informacji o zmiennosSci proweniencyjnej czy
odziedziczalnosci cech hodowlanych, a takze wlasciwych upraw (doswiadczen
proweniencyjnych i rodowych) koniecznych do pozyskania wiedzy w tym zakresie. Ze
wzgledu na duza zmienno$¢ morfologiczng oraz wystepowanie wielu odmian uprawnych
mozna przypuszczac, ze klon polny wykazuje duze zréznicowanie o poditozu genetycznym.
Wiedza w zakresie zmiennosci genetycznej w oparciu o markery (izoenzymy, markery DNA)
jest bardzo uboga. Niedawne badania prowadzone w oparciu o neutralne markery DNA
(sekwencje mikrosatelitarne) wykazaty, ze klon polny charakteryzuje sie wysokim poziomem
zréznicowania genetycznego, siegajacego 12%. Nalezy jednak zauwazy¢, ze badania
dotyczyly populacji potozonych blisko péinocnej granicy zasiegu gatunku, gdzie odnotowuje

sie wyrazny spadek zageszczenia i rozproszenia populacji. Niemniej, stwierdzono wyrazng



przestrzenna strukture genetyczna, nasilajgca sie wraz ze spadkiem udzialu gatunku (tj. w
kierunku péinocnym). Wykazano takze, Ze wraz ze wzrostem szerokosci geograficznej (tj. ku
po6inocy) maleje poziom zmiennosci genetycznej populacji. Podobnie jak u wielu gatunkow
drzew lesnych, prawdopodobnie ma to zwiazek z historycznym procesem rekolonizacji po
ostatnim zlodowaceniu. Warto doda¢, ze badane populacje klonu polnego charakteryzowaty
sie wysoka wsobnosScia (Srednio 10%), co sugeruje czeste rozmnazanie poprzez
samozaptodnienie lub kojarzenie w bliskim pokrewienstwie. Obecno$¢ wyraznej
przestrzennej struktury genetycznej i wsobnoSci w populacjach wskazuje na to, ze przeptyw
gendw zarowno przez nasiona (skrzydlaki) i pytek (roznoszony przez owady) jest wyraZznie

ograniczony.

2. Zagrozenia dla r6znorodnosci genetyczne;j.

Klon polny zaliczany jest do drzew umiarkowanie cieniozno$nych. Jednakze w poréwnaniu z
innymi rodzimymi klonami, klon polny jest bardziej wymagajacy pod wzgledem warunkéw
termicznych. Takze, na tle pozostalych gatunkéw klonu, nasiona klonu polnego odznaczajg
sie wyraznie glebszym spoczynkiem, co w znacznym stopniu ogranicza ich naturalne
kietkowanie i odnawianie populacji. Prawdopodobnie z tych wzgledéw klon polny odnawia
sie najstabiej ze wszystkich rodzimych klonéw, co moze przyczynia¢ sie do lokalnych

fluktuacji liczebno$ci populacji oraz ré6znorodnosSci genetycznej.

Badania struktury genetycznej wskazuja na mozliwo$¢ kojarzenia wsobnego w populacjach
klonu polnego, cho¢ sklonnos¢ do samozaptodnienia u klonu polnego jest stosunkowo stabo
rozpoznana. Niemniej, wiekszo$¢ populacji klonu polnego charakteryzuje sie malq
liczebnoscia, co moze wywolywac zjawisko niedoboru pylku (ang. pollen limitation).
Niedobor pytku innych osobnikow prowadzi czesto do zwiekszenia udzialu
samozaptodnienia. Samozaptodnienie oraz kojarzenie krewniacze moga wywierac¢ negatywny
wplyw na zywotnos¢ (i inne komponenty dostosowania) potomstwa, jednakze nie ma
bezposrednich dowodéw na istnienie depresji wsobnej u klonu polnego. Kolejnym
czynnikiem wywierajagcym negatywny wplyw na roznorodno$¢ genetyczng jest izolacja
populacji, ograniczajgca znacznie przeplyw genoéw miedzy populacjami. Ponadto, badania
genetyczne wskazujg na podatno$¢ populacji klonu polnego na dziatanie dryfu genetycznego,

wynikajacego z matej liczebnos¢ wielu populacji.



Pomimo mozliwosci kojarzenia mieszancowego miedzy klonem polnym i klonem Lobela (A.
lobelii) oraz klonem francuskim (A. monspessulanum), w Polsce nie istnieje realne zagrozenie
tworzenia spontanicznych mieszancow miedzygatunkowych. Wynika to glownie z
niedostatecznej czestosci obu obcych gatunkow klonu w Polsce (A. lobelii, potudniowowloski
endemit, ze wzgledu na wrazliwo$¢ na przemarzanie nie jest w Polsce uprawiany, z kolei A.

mospessulanum wystepuje bardzo rzadko, gtownie w kolekcjach ogrodéw botanicznych).

3. Ochrona zasobow genowych

Klon polny z racji niewielkiego znaczenia gospodarczego nie jest obiektem celowej ochrony
zasobow genowych. Mozna przyjac, ze ochrona zasobow genowych odbywa sie przy okazji
ochrony biernej zwigzanej z lokalizacjq niektérych populacji na obszarach objetych ochrona,
takich jak rezerwaty przyrody, obszary Natura 2000 czy parki narodowe. Najwiecej obszarow
chronionych z udziatem klonu polnego znajduje sie na terenie wojewddztwa wielkopolskiego.
Warto doda¢, ze dla tego regionu dostepne sq dane o zmiennosci genetycznej, z ktorych
wynika, ze najwyzszy poziom zmiennosci genetycznej wykazuja stanowiska w rezerwatach
,Czeszewski Las” oraz ,,Wiagzy w Nowym Lesie”. Niemniej, ze wzgledu na wysoki poziom
zréznicowania genetycznego, dla celéw ochrony zasob6w genowych konieczna jest ochrona
mozliwie wielu populacji tego gatunku. Poza obszarami chronionymi, cennym rezerwuarem

zmiennoSci genetycznej moga by¢ rowniez drzewa pomnikowe.

4. Wykorzystanie leSnego materiatu rozmnozeniowego.

Klon polny nie jest ujety w wykazie gatunkéw drzew podlegajacych Ustawie o lesnym
materiale rozmnozeniowym (Dz. U. z 2001 r. Nr 73, poz. 761). W zwigzku z tym w
Krajowym Rejestrze LeSnego Materialu Podstawowego (BNL) nie zarejestrowano dla tego
gatunku zadnych obiektow. W Rejestrze Lesnego Materiatu Podstawowego Lasow
Panstwowych zarejestrowano tylko jeden obiekt - Zrodio nasion zlokalizowane w
Nadles$nictwie Dynoéw (20 drzew w wieku ok. 60 lat). Material rozmnozeniowy
wykorzystywany jest w strefach ekotonowych oraz jako domieszka przy zalesianiu terenow
porolnych. Nie prowadzi sie dzialan z zakresu selekcji i testowania potomstwa. Ponadto, w

Lesnym Banku Genéw Kostrzyca nie przechowuje sie nasion klonu polnego.
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