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Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 

 

 

LBG Kostrzyca rozpoczął program weryfikacji genetycznej pochodzenia szczepów na plantacjach 

nasiennych sosny zwyczajnej w 2013 r. po uzyskaniu pozytywnej decyzji Dyrekcji Generalnej 

Lasów Państwowych (zn. spr. ZH-7130-21/13 z dnia 24.04.2013 r.)   

 

Spośród 51 PN sosny zwyczajnej (dane z KRLMP z III 2013 r.) wytypowano w pierwszej kolejności 

6 najmłodszych plantacji tak, żeby wyniki weryfikacji genetycznej mogły być wykorzystane  

w zalecanych zabiegach (zwłaszcza cięciach rozluźniających): 

 

1. Tuczno (MP/3/41119/05), RDLP w Pile; 

2. Oleśnica Śląska (nr KRLMP MP/3/41185/05), RDLP we Wrocławiu; 

3. Szczecinek (MP/3/41175/05), RDLP w Szczecinku. 

4. Międzyrzecz (MP/3/41163/05), RDLP w Szczecinie; 

5. Ostrowiec Świętokrzyski (MP/3/41234/05), RDLP w Radomiu; 

6. Józefów (MP/3/41210/12), RDLP w Lublinie; 

 

LBG Kostrzyca zwrócił się również do poszczególnych nadleśnictw oraz IBL z prośbą o 

przedstawienie danych z inwentaryzacji terenowych plantacji, z dokładnymi planami 

rozmieszczenia szczepów na kwaterach, ich klasyfikacją w systemie 1-4 (schemat cięć), 

terminami zalecanych zabiegów, aktualnymi zestawieniami liczności szczepów poszczególnych 

klonów. 
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Prace terenowe na plantacjach 

 Pozyskano materiał do weryfikacji –igły (pracownicy LBG Kostrzyca pod nadzorem pracowników 

poszczególnych nadleśnictw) z wszystkich szczepów występujących na danej plantacji. 

 Na podstawie planów rozmieszczenia szczepów na kwaterach- dokonano inwentaryzacji terenowej 

ilości szczepów i faktycznego rozmieszczenia tych szczepów.  

  

 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 

 

 

Lp. RDLP Nadleśnictwo Nr KRLMP 
Ilość szczepów, z których 

pozyskano materiał 

1 Piła Tuczno MP/3/41119/05 1196 

2 Wrocław Oleśnica Śląska MP/3/41185/05 792 

3 Szczecinek Szczecinek MP/3/41175/05 1197 

4 Szczecin Międzyrzecz MP/3/41163/05 1770 

5 Radom 
Ostrowiec 

Świętokrzyski 
MP/3/41235/05 1131 

6 Lublin Józefów MP/3/41210/12 1398 

SUMA 7484 
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Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 

 

 
Prace terenowe na plantacjach 
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Prace laboratoryjne 

 Próby (50 mg zdrowych igieł) poddano homogenizacji w młynie kulowym MM 301 (Retsch). 

 Izolację DNA z igieł poszczególnych szczepów oraz z igieł drzew matecznych, z których 

pobrano materiał do szczepień przeprowadzono według procedury CTAB [Doyle& Doyle].  

 Próby amplifikowano wykorzystując odczynniki zestawu Taq PCR Core Kit (Qiagen). Reakcję 

multipleks PCR przeprowadzono w termocyklerze TGradient (Biometra). Określenie genotypów 

poszczególnych szczepów odbyło się na podstawie analizy polimorfizmu 9 loci 

mikrosatelitarnych w DNA chloroplastowym (cpSSR): Pt 26081, Pt 45002, Pt 36480, Pt 30204, 

Pt 15169, Pt 71936 [Vendramin i in. 1996], PCP 1289, PCP 41131, PCP 87314 [Provan i in. 

1998].  

 Produkty reakcji multipleks PCR poddano rozdziałowi elektroforetycznemu w analizatorze 

genetycznym 3130 (Applied Biosystems), wykorzystując marker wielkości GENESCAN-400HD 

ROX (Applied Biosystems).  

 Ocena wielkości fragmentów cpDNA poszczególnych szczepów oraz porównanie ich z bazą 

referencyjną genotypów drzew matecznych odbyła się przy użyciu programu GeneMapper v4.0 

(Applied Biosystems).  

 W programie PGSPh (Chybicki, niepublikowane) odbyła się analiza porównawcza haplotypów, 

mająca na celu wskazanie szczepów posiadających haplotyp innego drzewa matecznego niż 

zadeklarowanego w dokumentacji.  

 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 
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Prace laboratoryjne- interpretacja wyników 

1)  Wynik zgodny uznaje się w przypadku uzyskania jednakowego haplotypu przez badane 

szczepy pochodzące z zadeklarowanego drzewa matecznego z haplotypem drzewa 

matecznego.  

 

2)   Wynik niezgodny stwierdza się w przypadku braku zgodności pomiędzy haplotypami badanych 

szczepów i haplotypem drzewa matecznego, z którego pochodzi materiał do szczepień.  

 Dla wyników niezgodnych, przeprowadzono dodatkową analizę porównawczą i wykazano dwa 

typy występujących błędów:  

 błąd I typu, gdzie szczepy posiadają genotyp innego drzewa matecznego niż 

zadeklarowane w dokumentacji, ale którego klon znajduje się na badanej plantacji 

nasiennej, 

 błąd II typu, gdzie szczepy posiadają genotyp nieodpowiadający żadnemu drzewu 

matecznemu występującemu na badanej plantacji nasiennej.  

 

 

Dla klonów i szczepów znajdujących się na plantacji, pochodzących z drzew matecznych  

wykreślonych z rejestru KRLM_LP zanim Pracownia Analizy DNA pozyskała z nich materiał  

referencyjny, analizę porównawczą przeprowadzono pomiędzy szczepami.  

Wszystkie bowiem szczepy danego klonu winny posiadać identyczny z nim haplotyp. 

 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 
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Wyniki weryfikacji genetycznej szczepów na  

PN (MP/3/41119/05) w Nadleśnictwie Tuczno 

RDLP w Pile 
 

 

 

 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 
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Wyniki inwentaryzacji terenowej (16.07.2013 r.) –dot. kwatery 1. 

 
Kolor szary oznacza wolne miejsca na kwaterze- brak szczepu.  

 
Rz/KL A B C D E F G H I J K L M N O P R S T Rz/KL 

Rz01 1566 763 1571 2538 757 763 765 3711 Rz01 

Rz02 753 1570 765 2539 754 750 1568 1573 Rz02 

Rz03 750 758 762 3060 1574 2537 3154 1570 753 3060 3712 Rz03 

Rz04 1567 764 755 753 758 3707 3062 3940 Rz04 

Rz05 3711 3939 3932 751 2539 3708 3941 Rz05 

Rz06 751 2539 1568 763 3061 3059 763 1571 3939 Rz06 

Rz07 754 3062 1570 1566 3941 1567 3061 755 3942 Rz07 

Rz08 757 3060 762 757 1570 3933 Rz08 

Rz09 753 1573 3154 1574 2539 2537 1568 3707 3060 3932 Rz09 

Rz10 2538 765 755 3153 764 1569 3709 Rz10 

Rz11 764 3710 3709 1573 750 3062 3940 Rz11 

Rz12 763 1570 754 763 751 1574 Rz12 

Rz13 2539 751 1569 1567 2539 1571 3059 3710 Rz13 

Rz14 750 753 758 1566 2537 3060 3708 Rz14 

Rz15 3153 3059 3708 3707 1570 3061 3933 Rz15 

Rz16 762 3712 3154 3932 3942 Rz16 

Rz17 3942 3933 3060 3940 3712 3939 Rz17 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 
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Wyniki weryfikacji genetycznej dla szczepów na kwaterze 1 
 
Wskazanie poprawnego pochodzenia szczepów na PN.  

 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 

 

 

Kwatera 1

Rz/KL A B C D E F G H I J K L M N O P R S T Rz/KL

Rz01 1566 763 1571 2538 757 763 765 3711 Rz01

Rz02 753 1570 765 2539 754 750 1568 1573 Rz02

Rz03 750 758 762 3060 1574 2537 3154 1570 753 3060 3712 Rz03

Rz04 1567 764 755 753 758 3707 3062 3940 Rz04

Rz05 3711 3939 3932 751 2539 3708 3941 Rz05

Rz06 751 2539 1568 763 3061 3059 763 1571 3939 Rz06

Rz07 754 3062 1570 1566 3941 1567 3061 755 3942 Rz07

Rz08 757 3060 762 757 1570 3933 Rz08

Rz09 753 1573 3154 1574 2539 2537 1568 3707 3060 3932 Rz09

Rz10 2538 765 755 3153 764 1569 3709 Rz10

Rz11 764 3710 3709 1573 750 3062 3940 Rz11

Rz12 763 1570 754 763 751 1574 Rz12

Rz13 2539 751 1569 1567 2539 1571 3059 3710 Rz13

Rz14 750 753 758 1566 2537 3060 3708 Rz14

Rz15 3153 3059 3708 3707 1570 3061 3933 Rz15

Rz16 762 3712 3154 3932 3942 Rz16

Rz17 3942 3933 3060 3940 3712 3939 Rz17

30593710

3942

751

1574

3710
3942

3059
3059

1573

3942

3062

3710

751
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Podsumowanie- PN w Nadleśnictwie Tuczno (MP/3/41119/05), RDLP w Pile 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 

 

 

Ilość 

klonów 

[szt.]  

Ilość 

szczepów 

[szt.]  

Szczepy zgodne 

genetycznie [szt.] 

 

Szczepy zgodne 

genetycznie [%] 

 

Szczepy niezgodne 

genetycznie [szt.] 

Szczepy niezgodne 

genetycznie [%] 

40 1195 978 81,2% 217 

 

18,8% 

 

Lp. Szczepy niezgodne z zadeklarowanym DM 

1 

Szczepy zgodne 

genetycznie  

z innym DM [szt.] 

149 

 

Szczepy zgodne genetycznie  

z innym DM [%] 

 

94,3% 

 

2 

Szczepy z haplotypem 

nieprzyporządkowanym do 

żadnego DM na tej plantacji 

[szt.] 

68 

Szczepy z haplotypem 

nieprzyporządkowanym do żadnego 

DM na tej plantacji 

[szt.] 

 

5,7% 
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Wyniki weryfikacji genetycznej szczepów na  

PN (MP/3/41185/05) 

w Nadleśnictwie Oleśnica Śląska  

RDLP we Wrocławiu  

 
 

 

 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 
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Rz/K

L K01 K02 K03 K04 K05 K06 K07 K08 K09 K10 K11 K12 K13 K14 K15 K16 K17 K18 K19 K20 K21 Rz/KL 

Rz01 3560   3561 3024 5104 5103 5099 3041   792 3564   2479 3032 3570 799 3046 3023 3559 3564 799 Rz01 

Rz02 791   801   3557   799   2110   793   789   5103   3571   3567   3570 Rz02 

Rz03 807     3571 2479 3568 791 3567 3569 3027 3043 5101 788 2478 806 3028 5100 3556 5098 3561 810 Rz03 

Rz04 3563   3566   3565   5102   3028   5100   3561   3573   795   3024   5104 Rz04 

Rz05 3047 3562 790 3026 809 3559 3023 3573   3571 2112   3554 5099 3031   3560 809 803 808 3573 Rz05 

Rz06 5098   3041   785   808 2479 3032   3044   803   3047 2110 3027   5101     Rz06 

Rz07 5101 788 3032 3031   3047 3564 795 3557 5103 798 3565 5104 3043 3569 3025 3568 3566 5103   3555 Rz07 

Rz08 3025   810   796   3043   792   809   3023   2479   3044   2478     Rz08 

Rz09 3567 3557 3024 3555 3028 3570 3024 2112 2478 806   2109 795 3559 799 5098 3032 2480   789 806 Rz09 

Rz10     3573   5099   3562       3031   3560 2110 3561   3046   2112     Rz10 

Rz11 2480 5104 3571 3563 3566 3560 3044 807 3556 3554 5101 791 5102 801 3041 810 3562 5100 808   3565 Rz11 

Rz12 806   2481   3026   3568 801 5100       5099   807   3564   3556     Rz12 

Rz13   3046   790 3031 803 2109 2110 5102 2479 3025 3044 3563 3566 3567 785           Rz13 

Rz14 3041   3027   788       3565   3569     3023 3026       3025     Rz14 

Wyniki inwentaryzacji terenowej (11.07.2013 r.) –dot. kwatery 1 
 

Kolor szary oznacza wolne miejsca na kwaterze- brak szczepu.  

 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 
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Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 

 

 

Rz/KL K01 K02 K03 K04 K05 K06 K07 K08 K09 K10 K11 K12 K13 K14 K15 K16 K17 K18 K19 K20 K21 Rz/KL

Rz01 3560 3561 3024 5104 5103 5099 3041 792 3564 2479 3032 3570 799 3046 3023 3559 3564 799 Rz01

Rz02 791 801 3557 799 2110 793 789 5103 3571 3567 3570 Rz02

Rz03 807 3571 2479 3568 791 3567 3569 3027 3043 5101 788 2478 806 3028 5100 3556 5098 3561 810 Rz03

Rz04 3563 3566 3565 5102 3028 5100 3561 3573 795 3024 5104 Rz04

Rz05 3047 3562 790 3026 809 3559 3023 3573 3571 2112 3554 5099 3031 3560 809 803 808 3573 Rz05

Rz06 5098 3041 785 808 2479 3032 3044 803 3047 2110 3027 5101 Rz06

Rz07 5101 788 3032 3031 3047 3564 795 3557 5103 798 3565 5104 3043 3569 3025 3568 3566 5103 3555 Rz07

Rz08 3025 810 796 3043 792 809 3023 2479 3044 2478 Rz08

Rz09 3567 3557 3024 3555 3028 3570 3024 2112 2478 806 2109 795 3559 799 5098 3032 2480 789 806 Rz09

Rz10 3573 5099 3562 3031 3560 2110 3561 3046 2112 Rz10

Rz11 2480 5104 3571 3563 3566 3560 3044 807 3556 3554 5101 791 5102 801 3041 810 3562 5100 808 3565 Rz11

Rz12 806 2481 3026 3568 801 5100 5099 807 3564 3556 Rz12

Rz13 3046 790 3031 803 2109 2110 5102 2479 3025 3044 3563 3566 3567 785 Rz13

Rz14 3041 3027 788 3565 3569 3023 3026 3025 Rz14

5098 792 509950993567 3566803 5098

803

5099

3044 803 3566 795

3566

3567

3563
3044

3566

792 5099

5098

3566

3044

3556
803

3569
5098

3044

 

 

Wyniki weryfikacji genetycznej dla szczepów na kwaterze 1 
 

  Białe pole- wynik zgodny, haplotyp szczepu tożsamy z haplotypem DM. 

  Szare pole- brak szczepu. 

  Czerwone pole- wynik niezgodny- haplotyp szczepu nie jest tożsamy z żadnym innym haplotypem szczepów danego DM na tej  

plantacji.  

  Zielone pole- wynik niezgodny-  haplotyp szczepu niezgodny z zadeklarowanym DM, ale zgodny z innym drzewem matecznym na tej 

plantacji nasiennej.   
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Ilość klonów 

[szt.]  

 

Ilość 

szczepów 

[szt.]  

Szczepy zgodne 

genetycznie [szt.] 

 

Szczepy zgodne 

genetycznie [%] 

 

Szczepy niezgodne 

genetycznie [szt.] 

Szczepy niezgodne 

genetycznie [%] 

65 791 610 

 

77% 

 

 

181 

 

 

23% 

 

Lp. Szczepy niezgodne z zadeklarowanym DM 

1 
Szczepy zgodne genetycznie  

z innym DM [szt.] 
136 

 

Szczepy zgodne genetycznie  

z innym DM [%] 

 

17% 

 

2 

Szczepy z haplotypem 

nieprzyporządkowanym do 

żadnego DM na tej plantacji 

[szt.] 

45 

Szczepy z haplotypem 

nieprzyporządkowanym do  

żadnego DM na tej plantacji 

[szt.] 

 

6% 

 

Podsumowanie- PN w Nadleśnictwie Oleśnica Śląska (MP/3/41185/05), RDLP we Wrocławiu 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 
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Wyniki weryfikacji genetycznej szczepów na  

PN (MP/3/41175/05) w Nadleśnictwie Szczecinek  

RDLP w Szczecinku 
 

 

 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 
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Wyniki inwentaryzacji terenowej (17.07.2013 r.) –dot. kwatery 1.  

  Kolor szary oznacza wolne miejsca na kwaterze- brak szczepu. 

* Na szczepie widnieje nr 4202, nr właściwy dla tego szczepu to 4002. 

** Szczep nie był ujęty w dokumentacji Nadleśnictwa jako wypad. Nie pozyskano z niego materiału do badań genetycznych. 

 

 
Rz/KL 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 Rz/KL 

Rz01 4764 7215   2344 7213 6527 1220 6531 4840 4005 2345 4651 3999 1257 368 1259 7205 7204 Rz01 

Rz02 7204 7212 368 7214 375 2347 1257 7201 1247 428 1223 4008 4767 2348 384 4763 4002* 6527 Rz02 

Rz03 374 7209 370 4007 7207 4001 4000   378 1219 6527 1220 385 4650 4001 4004 4767 1221 Rz03 

Rz04 4763 6529 1257 6531 2345 7202 2344 4003 1258 4767 6531 7207 374 386 2345** 373 2353 7212 Rz04 

Rz05 4765 1218 6527 1223 6528 4768 4766 1221 377 4838 1259 4764 2347 2343 1770   4838   Rz05 

Rz06 4838 7211 3981 2344 387 385 4764 1247 6529 4650 4768 4005 6527 7209 430 1246 1259 4002 Rz06 

Rz07 430 1247 7201 4006 4767 384 7214 7201 430 2353 384 428 375 7211 1221 4764 387 385 Rz07 

Rz08 1220 4007 7207 7215 377 3976 1245 1219 4009 1770 1220 7204 370 2345 1220 4004 4840 384 Rz08 

Rz09 4650 384 1245 4765 6529 3981 370 2351 371 4765 6531   4009 386 4000   4837 7206 Rz09 

Rz10 2352 377 1221 4764 1219 4763 1246 387 2347 4768 4766 1247 371 2348 7202 1218 1257 7205 Rz10 

Rz11 2351 4766 1257 2347 7212 2348 2349 377 7207 6528 1257 4837 6530   4005 1258 2343 2345 Rz11 

Rz12 4004 4001 1247 430 4007 1223 7205 385   386 7209 3976 3981 2351 7212 2349 2344 6528 Rz12 

Rz13 4763 369 1770 3976 6531 6528 1247 4000 1246 4009 1258 378 4007 370 369 430 7202   Rz13 

Rz14 6528 4765 4000 1259 4764 4766 4003 2347 4837 368 369 387 2344 7210 4000 4009 4765 378 Rz14 

Rz15 7209 1245 7215 375 4768 7214 4002 7212 1219 2349 4838 7207 371 6529 7209 1257 4004 4840 Rz15 

Rz16 386 3981 1218 2352 4651 2353 3976 7209   2351 386 4837 4001 4765 6530 1220 370 2345 Rz16 

Rz17 3976 4002 428 368 7211 7210   4008 6529   373 1246 7204 368 1223 2344 385 4768 Rz17 

Rz18 2343 374 6531 369 2349 7207 428 371 1770 4768 7212 4651 3976 4006 428 1258 3981 2352 Rz18 

Rz19 4006 6530 370 4763   387 7201 4000 4003 370 1257 1219 4002 1247 2343 7202   1221 Rz19 

Rz20 4767 1219 2351 1221 2348 2343 385 7213 7211   4007 6528 4768 4000 4766 4007 1223 6531 Rz20 

Rz21 7210 1220 7205 4003 7206 4767 374 373   6531 368 4840 2353 371 2348 1246 4651 3976 Rz21 

Rz22 4763 1245 1223 6527 7201 1257 4763 6530 6528 375 4000 2344 4008 1221 6531 3981 370 1245 Rz22 

Rz23 4837 2347 387 2352 2351 4007 1218 7205 428 2348 1220 4763 4766 6530 2352 3999 4008 7213 Rz23 

Rz24 4007 3999 4767 4000 6530 1246 4650 4840 368 370 7213 7206 368 430 7210 4838 2348 4764 Rz24 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 
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Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 

 

 

Wyniki weryfikacji genetycznej dla szczepów na kwaterze 1 
 

  Białe pole- wynik zgodny, haplotyp szczepu tożsamy z haplotypem DM. 

  Szare pole- brak szczepu. 

  Czerwone pole- wynik niezgodny- haplotyp szczepu nie jest tożsamy z żadnym innym haplotypem szczepów danego DM na tej  plantacji.  

  Zielone pole- wynik niezgodny-  haplotyp szczepu niezgodny z zadeklarowanym DM, ale zgodny z innym drzewem matecznym na tej 

plantacji nasiennej.   

  Kolor żółty- wynik niezgodny, szczep z unikatowym haplotypem- występującym w postaci jednej  lub dwóch kopii na całej PN. 

 
  

Rz/KL 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 Rz/KL

Rz01 4764 7215 2344 7213 6527 1220 6531 4840 4005 2345 4651 3999 1257 368 1259 7205 7204 Rz01

Rz02 7204 7212 368 7214 375 2347 1257 7201 1247 428 1223 4008 4767 2348 384 4763 4002 6527 Rz02

Rz03 374 7209 370 4007 7207 4001 4000 378 1219 6527 1220 385 4650 4001 4004 4767 1221 Rz03

Rz04 4763 6529 1257 6531 2345 7202 2344 4003 1258 4767 6531 7207 374 386 373 2353 7212 Rz04

Rz05 4765 1218 6527 1223 6528 4768 4766 1221 377 4838 1259 4764 2347 2343 1770 4838 Rz05

Rz06 4838 7211 3981 2344 387 385 4764 1247 6529 4650 4768 4005 6527 7209 430 1246 1259 4002 Rz06

Rz07 430 1247 7201 4006 4767 384 7214 7201 430 2353 384 428 375 7211 1221 4764 387 385 Rz07

Rz08 1220 4007 7207 7215 377 3976 1245 1219 4009 1770 1220 7204 370 2345 1220 4004 4840 384 Rz08

Rz09 4650 384 1245 4765 6529 3981 370 2351 371 4765 6531 4009 386 4000 4837 7206 Rz09

Rz10 2352 377 1221 4764 1219 4763 1246 387 2347 4768 4766 1247 371 2348 7202 1218 1257 7205 Rz10

Rz11 2351 4766 1257 2347 7212 2348 2349 377 7207 6528 1257 4837 6530 4005 1258 2343 2345 Rz11

Rz12 4004 4001 1247 430 4007 1223 7205 385 386 7209 3976 3981 2351 7212 2349 2344 6528 Rz12

Rz13 4763 369 1770 3976 6531 6528 1247 4000 1246 4009 1258 378 4007 370 369 430 7202 Rz13

Rz14 6528 4765 4000 1259 4764 4766 4003 2347 4837 368 369 387 2344 7210 4000 4009 4765 378 Rz14

Rz15 7209 1245 7215 375 4768 7214 4002 7212 1219 2349 4838 7207 371 6529 7209 1257 4004 4840 Rz15

Rz16 386 3981 1218 2352 4651 2353 3976 7209 2351 386 4837 4001 4765 6530 1220 370 2345 Rz16

Rz17 3976 4002 428 368 7211 7210 4008 6529 373 1246 7204 368 1223 2344 385 4768 Rz17

Rz18 2343 374 6531 369 2349 7207 428 371 1770 4768 7212 4651 3976 4006 428 1258 3981 2352 Rz18

Rz19 4006 6530 370 4763 387 7201 4000 4003 370 1257 1219 4002 1247 2343 7202 1221 Rz19

Rz20 4767 1219 2351 1221 2348 2343 385 7213 7211 4007 6528 4768 4000 4766 4007 1223 6531 Rz20

Rz21 7210 1220 7205 4003 7206 4767 374 373 6531 368 4840 2353 371 2348 1246 4651 3976 Rz21

Rz22 4763 1245 1223 6527 7201 1257 4763 6530 6528 375 4000 2344 4008 1221 6531 3981 370 1245 Rz22

Rz23 4837 2347 387 2352 2351 4007 1218 7205 428 2348 1220 4763 4766 6530 2352 3999 4008 7213 Rz23

Rz24 4007 3999 4767 4000 6530 1246 4650 4840 368 370 7213 7206 368 430 7210 4838 2348 4764 Rz24

KWATERA 1

4765 4004 1258
7213 2352 4764

7209

4764 4765 4765 3741247 23524004 124546501246
1246

47654764
1245

2352

2352 1258

4764

1247

1245

4650

2352

3701246 4650
7213 400712454765 4764 4765374 4765 1245

4764
1246 4764

4765 12462352 7201 47641245
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Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 

 

 
Podsumowanie- PN w Nadleśnictwie Szczecinek (MP/3/41175/05), RDLP w Szczecinku 
  

Ilość 

klonów 

[szt.]  

Ilość 

szczepów 

[szt.]  

Szczepy zgodne 

genetycznie [szt.] 

 

Szczepy zgodne 

genetycznie [%] 

 

Szczepy niezgodne 

genetycznie [szt.] 

Szczepy niezgodne 

genetycznie [%] 

76 1152 808  70% 344  30% 

Lp. Szczepy niezgodne z zadeklarowanym DM 

1 
Szczepy zgodne genetycznie  

z innym DM [szt.] 
155 

 

Szczepy zgodne genetycznie  

z innym DM [%] 

 

14%  

2 

Szczepy z haplotypem 

nieprzyporządkowanym do 

żadnego DM na tej plantacji 

[szt.] 

189  

Szczepy z haplotypem 

nieprzyporządkowanym do  

żadnego DM na tej plantacji 

[szt.] 

 

16%  
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W 2014 r.  

 weryfikacja genetyczna szczepów na PN w Międzyrzeczu (MP/3/41163/05), RDLP w Szczecinie, 

 weryfikacja genetyczna szczepów na PN w Ostrowcu Świętokrzyskim (MP/3/41234/05), RDLP  

w Radomiu. 

W 2015 r.  

 weryfikacja genetyczna szczepów na PN w Józefowie (MP/3/41210/12), RDLP w Lublinie. 

 Pozyskanie materiału z PN w Krynkach – 704 szczepy; w Łomży – 1414; w Kartuzach – 1445;  

w Kwidzyniu – 1379; w Niedźwiadach – 1355; w Gubinie – 1193 oraz weryfikacja genetyczna- na 

bieżąco. 

 

 

 

Planowane kolejne plantacje do weryfikacji 

 

 

 

Weryfikacja genetyczna szczepów na plantacjach nasiennych sosny zwyczajnej 

 

 



 
Spotkanie specjalistów ds. nasiennictwa i selekcji Regionalnych Dyrekcji Lasów Państwowych  

Leśny Bank Genów Kostrzyca  

12-13 listopada 2014 r.  

 

 

 

 

Wyniki weryfikacji genetycznej depozytów TP  

sosny zwyczajnej- przypadki niezgodności  

z dokumentacją 
 

 

Małgorzata Pałucka – LBG Kostrzyca 
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 Pismem do DGLP zn. spr. D-7138/13/2014 z dnia 19.03.2014r. LBG Kostrzyca przekazał 

wyniki dotyczące weryfikacji genetycznej depozytów sosny zwyczajnej do programu TP 

dla następujących kolekcji: 

 

 

1) REGION TESTOWANIA III – GDAŃSKO-SZCZECINECKI weryfikacja depozytów z kolekcji RDLP  

w Gdańsku  

2) REGION TESTOWANIA III – GDAŃSKO-SZCZECINECKI weryfikacja depozytów z kolekcji RDLP  

w Szczecinku  

3) REGION TESTOWANIA IV TORUŃSKI weryfikacja depozytów z kolekcji RDLP w Toruniu 

4) REGION TESTOWANIA VI SZCZECIŃSKI weryfikacja depozytów z kolekcji RDLP w Szczecinie  

5) REGION TESTOWANIA VII – POZNAŃSKO-ZIELONOGÓRSKI weryfikacja depozytów z kolekcji 

RDLP w Poznaniu  

6) REGION TESTOWANIA VII – POZNAŃSKO-ZIELONOGÓRSKI weryfikacja depozytów z kolekcji 

RDLP w Zielonej Górze   
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Uzyskane wyniki 

1. Próbka nasion zgodna genetycznie. 

2. Próbka nasion zanieczyszczona w dopuszczalnym zakresie. 

3. Próbka nasion niezgodna genetycznie. 

4.  Próbka nasion niezgodna z dokumentacją- przypadki, gdzie na podstawie porównania zapisu 

długości fragmentów cp DNA badanej próbki nasion TP z długościami fragmentów cp DNA drzew 

matecznych z terenu nadleśnictwa wskazano, że haplotyp nasion jest zgodny z haplotypem innego 

drzewa matecznego z terenu tego nadleśnictwa. 
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L p . RDLP Nadleśnictwo Nr depozytu 
Próbka zgodna/ 

niezgodna genetycznie 

1 Gdańsk Lipusz 95/ZP/10 - D 8145 - TP niezgodna z dokumentacją 

2 Gdańsk Lipusz 98/ZP/10 - D 8146 - TP niezgodna z dokumentacją 

3 Toruń Rytel 41/ZP/10 - D 4987 - TP niezgodna z dokumentacją 

4 Toruń Przymuszewo 118/ZP/08 - D 4989 - TP niezgodna z dokumentacją 

5 Toruń Przymuszewo 120/ZP/08 - D 4995 - TP niezgodna z dokumentacją 

6 Toruń Przymuszewo 117/ZP/08 - D 4997 - TP niezgodna z dokumentacją 

7 Poznań Syców 54/ZP/13 - D 3559 - TP niezgodna z dokumentacją 

8 Poznań Syców 17/ZP/13 - D 3569-TP niezgodna z dokumentacją 

9 Zielona Góra Cybinka 881/ZP/10 - D 3117 - TP niezgodna z dokumentacją 

10 Zielona Góra Cybinka 880/ZP/10 - D 3118 - TP niezgodna z dokumentacją 

11 Zielona Góra Cybinka 882/ZP/10 - D 3119 - TP niezgodna z dokumentacją 

12 Zielona Góra Cybinka 883/ZP/10 - D 3120 - TP niezgodna z dokumentacją 

13 Zielona Góra Cybinka 884/ZP/10 - D 3121 - TP niezgodna z dokumentacją 

14 Zielona Góra Cybinka 885/ZP/10 - D 3693 - TP niezgodna z dokumentacją 

15 Zielona Góra Cybinka 886/ZP/10 - D 3694 - TP niezgodna z dokumentacją 

16 Zielona Góra Cybinka 879/ZP/10 - D 3695 - TP niezgodna z dokumentacją 
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W związku z wykazaniem przez LBG Kostrzyca  

prawidłowego pochodzenia nasion z kolekcji- oraz 

w związku z pismem Nadleśnictwa Cybinka 

dotyczącym uznania kolekcji- nasiona zostały 

zweryfikowane jako zgodne genetycznie.  

 

 

We wszystkich pozostałych przypadkach,  

w których jednorodna genetycznie próbka nasion 

będzie niezgodna z danym drzewem matecznym, 

ale możliwe będzie wskazanie prawidłowego 

pochodzenia nasion tj. wskazanie prawidłowego 

drzewa matecznego- zgodnie z decyzją 

Dyrektora LBG Kostrzyca- w dokumentacji 

depozytu/ zasobu genowego zostanie 

wprowadzona taka korekta.  
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Dziękuję za uwagę. 

 

 

 

 

 

 
Malgorzata.Palucka@lbg.lasy.gov.pl 


